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Nipah virus (NiV) which is a member of a new genus, Henipavirus, in the family 

Paramyxoviridae, encodes an unusually large phospho- (P) protein compared to other 

known paramyxoviruses.  In this study, the region(s) involved in the interaction between 

this exceptionally large P protein with its nucleocapsid (N) protein was investigated in 

vivo using the yeast two-hybrid system.  Deletion analysis was used to map the domain(s) 

of both the N and P proteins involved in N-P and P-N interactions.  Mapping of the 

domains of N protein involved in its interaction with the P protein revealed that the C-

terminal 30 amino acids (423-452 residues) are crucial for N-P interaction.  However, 

mapping of the domains of P protein involved in the P-N association demonstrated that 

both the C-terminal 63 amino acids (470-532 residues) and the immediate N-terminal 62 

amino acids (1-62 residues) simultaneously play a major role.  Comparison of these 

findings with other studies indicates that paramyxoviruses are different in terms of 
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interaction domains(s) between these two essential viral proteins involved in genome 

replication.     
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Nipah virus (NiV) yang merupakan ahli Henipavirus iaitu satu genus baru dalam famili 

Paramyxoviridae, mengkodkan suatu protein fosfo (P) yang besar jika dibandingkan 

dengan paramyxovirus lain yang diketahui.  Dalam kajian ini, bahagian yang terlibat 

dalam tindak balas di antara protein P ini dengan protein nukleokapsid (N) telah dikaji 

secara in vivo dengan menggunakan sistem dwi-hibrid yis.  Analisis pemotongan telah 

digunakan untuk memetakan domain yang terdapat pada kedua-dua protein N dan P yang 

terlibat dalam tindak balas N-P dan P-N.  Pemetaan domain protein N yang terlibat dalam 

tindak balas dengan protein P menunjukkan bahawa 30 asid amino pada terminal-C 

(residu 423-452) adalah penting untuk tindak balas N-P.  Walau bagaimanapun, 

pemetaan domain protein P yang terlibat dalam penggabungan P-N menunjukkan bahawa 

kedua-dua 63 asid amino pada terminal-C (residu 470-532) dan 62 asid amino pada 

terminal-N (residu 1-62) memainkan peranan yang sama penting.  Perbandingan antara 

penemuan kajian ini dengan kajian-kajian yang lepas menunjukkan bahawa 
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paramyxovirus adalah berbeza dari segi bahagian-bahagian protein N dan protein P yang 

bertindak balas di antara satu sama lain dalam proses replikasi genom. 
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